Appendix 6.
Molecular signatures (non-homoplastic synapomorphies) detected in the

reduced mtDNA alignment for each taxa above the species level.

	Taxa
	Position

in the alignment
	Substitution
	Gene / position in the sequence

of Ovis aries NC_001941

	Order

Cetartiodactyla
	1045
	C => A

(=> T Pelea)
	rRNA-16S / pos. 164

	
	2187
	G => A

(=> T Dorcatragus)

(=> C Raphicerus)
	rRNA-16S / pos. 1521

	
	2484
	C => G

(=>T Hippopotamidae)
	ND1 / pos. 190; AA: L=>A

	
	2485
	T => C
	ND1 / pos. 191; AA: L=>A

	
	6513
	T => G

 (=> d Tragulidae)
	tRNA-Asp / pos. 50

	
	11273
	T/G => A
	ND5 / pos. 31; AA: S=>T

	Cetruminantia                
	6340
	C => A
	CO1 / pos. 1486; AA: H=>N

	
	9684
	A => T
	ND4 / pos. 10; AA: I=>Y/F

	
	9784
	T => C
	ND4 / pos. 110; AA: I => T

	Whippomorpha                  
	12678
	A => T
	ND5 / pos. 1436; AA: Q=>L

	Suborder 
	24
	G => A
	tRNA-Phe / pos. 28

	Cetacea
	4495
	A => T
	ND2 / pos. 1040; AA: D/E=>L

	
	9468
	T => G
	ND4L / pos. 85; AA: S=>A

	
	10974
	A => C
	ND4 / pos. 1300; AA: N=>H

	
	11340
	C => A

(=> T Inia)
	ND5 / pos. 97; AA: P=>Q

	
	11718
	A => T

(=> C Lipotes)
	ND5 / pos. 476; AA: H/Y=>F

	
	12197
	A => C
	ND5 / pos. 955; AA: I=>L

	
	12371
	A => T
	ND5 / pos. 1129; AA: S=>C

	
	12441
	A => C
	ND5 / pos. 1199; AA: N=>T

	
	12443
	A => T
	ND5 / pos. 1201; AA: T=>S

	
	13517
	T => GRC
	ND6 / pos. 58; AA: F=>V

	Infraorder 
	2236
	C => T
	tRNA-Leu(UUR) / pos. 17

	Mysticeti
	3573
	A => T
	ND2 / pos. 118; AA: I=>F

	
	11157
	i (C)
	tRNA-Ser(AGY) / pos. 48

	
	13085
	G => ARC
	ND6 / pos. 496; AA: G=>S

	Balaenidae
	
	0
	

	Balaenopteridae sensu lato
	
	0
	

	Pterobalaena                             
	7236
	T => C
	tRNA-Lys / pos. 23

	Rorqualus
	1475
	G => A
	rRNA-16S / pos. 709

	Infraorder Odontoceti
	12078
	G => C
	ND5 / pos. 836; AA: C=>S

	Ziphiidae
	3874
	C => T 
	ND2 / pos. 419; AA: S=>L

	
	5119
	G => T
	CO1 / pos. 265; AA: A=>S

	
	8278
	A => G
	CO3 / pos. 160; AA: M=>V

	
	8996
	T => C
	ND3 / pos. 23; AA: L=>S/T

	
	11062
	G => A
	tRNA-His / pos. 10

	Parvorder 
	2236
	C => A  
	tRNA-Leu(UUR) / pos. 17

	Delphinida
	5143
	A => C

(=> T Lagenorhynchus)
	CO1 / pos. 289; AA: M=>L

	
	6578
	A => G
	CO2 / pos. 46; AA: I=>V

	
	6971
	G => C
	CO2 / pos. 439; AA: E=>Q

	
	8462
	G => C
	CO3 / pos. 344; AA: C=>S

	
	9314
	C => A
	ND3 / pos. 341; AA: A=>D

	
	12915
	T => C
	ND5 / pos. 1673; AA: L=>T

	
	13462
	G => CRC
	ND6 / pos. 113; AA: G=>A

	Delphinidae
	1753
	T => C
	rRNA-16S / pos. 1010

	
	2225
	G => A
	tRNA-Leu(UUR) / pos. 6

	
	2288
	C => T
	tRNA-Leu(UUR) / pos. 69

	
	11072
	A => C
	tRNA-His / pos. 20

	Suborder 
	13
	T => C
	tRNA-Phe / pos. 13

	Ancodonta
	181
	T => C
	rRNA-12S / pos. 144

	(Hippotamidae)
	217
	A => C
	rRNA-12S / pos. 180

	
	302
	C => T
	rRNA-12S / pos. 269

	
	1257
	C => T
	rRNA-16S / pos. 389

	
	1325
	A => T
	rRNA-16S / pos. 486

	
	2123
	G => A
	rRNA-16S / pos. 1438

	
	2303
	A => C
	ND1 / pos. 9; AA: M=>I

	
	2326
	T => C
	ND1 / pos. 32; AA : I/L=>A

	
	2484
	G => T 
	ND1 / pos. 190; AA: A=>S

	
	2980
	C => T
	ND1 / pos. 685; AA: A=>I

	
	3380
	T => GRC
	tRNA-Gln / pos. 8

	
	3594
	A => T
	ND2 / pos. 139; AA: K/N=>S

	
	4564
	T => CRC
	tRNA-Ala / pos. 67

	
	4602
	T => GRC
	tRNA-Ala / pos. 29

	
	6284
	C => T
	CO1 / pos. 1430; AA: A=>V

	
	6395
	A => C
	CO1 / pos. 1541; AA: K=>T

	
	6570
	C => T
	CO2 / pos. 38; AA: T=>V

	
	7199
	T => A
	CO2 / pos. 667; AA: S=>T

	
	7208
	A => C
	CO2 / pos. 676; AA: M=>L

	
	8040
	T => C
	ATP6 / pos. 602; AA: I=>A

	
	8252
	T => C
	CO3 / pos. 134; AA: L=>T

	
	8806
	A => G
	CO3 / pos. 688; AA: N/S=>D

	
	8920
	i (A)
	tRNA-Gly / pos. 18

	
	8952
	G => A
	tRNA-Gly / pos. 49

	
	8962
	C => T
	tRNA-Gly / pos. 58

	
	9022
	C => T
	ND3 / pos. 49

	
	9748
	T => C
	ND4 / pos. 74; AA: I=>T

	
	11168
	T => C
	tRNA-His / pos. 15

	
	11487
	T => C
	ND5 / pos. 245; AA: M=>A

	
	12602
	A => C
	ND5 / pos. 1360; AA: I=>L

	
	12872
	A => G
	ND5 / pos. 1630; AA: M=>A

	
	13184
	G => ARC
	ND6 / pos. 391; AA: G=>S

	
	13584
	G => ARC
	tRNA-Glu / pos. 61

	
	13600
	C => TRC
	tRNA-Glu / pos. 45

	
	13606
	A => GRC
	tRNA-Glu / pos. 39

	
	14587
	A => C
	Cytb / pos. 943; AA: M=>L

	Suborder 
	1894
	T => C
	rRNA-16S / pos. 1193

	Ruminantia
	1921
	A => G
	rRNA-16S / pos. 1233

	
	12974
	T => A
	ND5 / pos. 1732; AA: S=>T

	Infraorder 
	501
	A => T
	rRNA-12S / pos. 500

	Tragulina
	1157
	T => C
	rRNA-16S / pos. 289

	(Tragulidae)
	2175
	A => C
	rRNA-16S / pos. 1494

	
	3256
	T => C
	tRNA-Ile / pos. 42

	
	4642
	C => TRC
	tRNA-Asn / pos. 63

	
	4656
	G => ARC
	tRNA-Asn / pos. 51

	
	4664
	A => GRC
	tRNA-Asn / pos. 43

	
	6513
	d (G)
	tRNA-Asp / pos. 50

	
	8114
	A => T
	CO3 / pos. 676; AA: T=>S

	
	10212
	C => T
	ND4 / pos. 538; AA: Q=>Y

	
	12466
	C => A
	ND5 / pos. 1224

	
	13310
	G => TRC
	ND6 / pos. 265; AA: V=>L

	
	13463
	G => TRC
	ND6 / pos. 112; AA: G=>C

	
	13559
	G => ARC
	ND6 / pos. 16; AA: V=>M

	
	14829
	G => A
	tRNA-Thr / pos. 46

	Infraorder
	1830
	T => C
	rRNA-16S / pos. 1087

	Pecora
	1852
	A => G
	rRNA-16S / pos. 1151

	Giraffidae
	1252
	T => C
	rRNA-16S / pos. 384

	Giraffa                      
	942
	T => C
	tRNA-Val / pos.64

	
	1934
	A => G
	rRNA-16S / pos. 1246

	
	2299
	T => A
	ND1 / pos. 5; AA: F=>H

	
	3082
	C => T
	ND1 / pos. 788; AA: S/T=>L

	
	4799
	T => CRC
	tRNA-Tyr / pos. 61

	
	9799
	T => C
	ND4 / pos. 125; AA: L/M=>T

	
	12463
	A => G
	ND5 / pos. 1221

	
	12519
	T => C
	ND5 / pos. 1277; AA: I=>T

	
	13008
	T => C
	ND5 / pos. 1766; AA: L=>S

	Cervidae
	2159
	A => C
	rRNA-16S / pos. 1478

	Cervinae 
	3346
	A => GRC
	tRNA-Gln / pos. 44

	Tribe Cervini
	
	0
	

	Cervus sensu lato
	
	0
	

	Axis
	
	0
	

	Dama
	
	0
	

	Tribe Muntiacini
	
	0
	

	Muntiacus
	11122
	C => T
	tRNA-Leu(CUN) / pos. 51

	Capreolinae
	
	0
	

	Tribe Capreolini
	1918
	A => C
	rRNA-16S / pos. 1221

	Tribe Odocoileini
	
	0
	

	Moschidae
	1572
	A => G
	rRNA-16S / pos. 824

	Bovidae
	
	0
	

	Bovinae
	
	0
	

	Tribe Bovini
	
	0
	

	Bubalus
	
	0
	

	Tribe Boselaphini 
	1287
	A => T
	rRNA-16S / pos. 445

	Tribe Tragelaphini
	
	0
	

	Tragelaphus sensu stricto
	
	0
	

	Strepsiceros
	
	0
	

	Antilopinae
	
	0
	

	Tribe Antilopini
	
	0
	

	Eudorcas                      
	1447
	A => T 
	rRNA-16S / pos. 681

	
	4499
	G => A
	tRNA-Trp / pos. 2

	
	4500
	i (AAATAG)
	tRNA-Trp / pos. 3

	Gazella 
	3717
	A => G
	ND2 / pos. 262; AA: K=>E/G

	Madoqua 
	2218
	G => A
	rRNA-16S / pos. 1569

	Nanger
	
	0
	

	Tribe Alcelaphini
	501
	A => C
	rRNA-12S / pos. 500

	
	1329
	T => C
	rRNA-16S / pos. 490

	
	1509
	T => C
	rRNA-16S / pos. 763

	Alcelaphus
	
	0
	

	Connochaetes
	
	0
	

	Tribe Caprini
	129
	- => T
	rRNA-12S / pos. 73

	Capricornis
	
	0
	

	Naemorhedus
	
	0
	

	Rupicapra
	
	0
	

	Tribe Cephalophini
	
	0
	

	Cephalophus sensu stricto
	
	0
	

	Cephalophorus
	
	0
	

	Philantomba
	
	0
	

	Tribe Hippotragini
	
	0
	

	Hippotragus
	
	0
	

	Oryx
	10179
	A => G
	ND4 / pos. 505; AA: N=>D

	Tribe Neotragini 
	1647
	C => T
	rRNA-16S / pos. 899

	
	4775
	T => CRC
	tRNA-Cys / pos. 23

	
	12956
	A => C
	ND5 / pos. 1714; AA: K=>Q

	
	14782
	A => T
	Cytb / pos. 1138

	Tribe Reduncini 
	11570
	T => G
	ND5 / pos. 328; AA: S=>A

	Redunca
	322
	C => T
	rRNA-12S / pos. 289

	
	484
	G => A
	rRNA-12S / pos. 484

	
	1786
	G => A
	rRNA-16S / pos. 1043

	
	8230
	A => C
	CO3 / pos. 112; AA: N=>H

	Kobus 
	6553
	A => T
	CO3 / pos. 21; AA: L=>F

	
	13591
	A => -RC
	tRNA-Glu / pos. 54

	Suborder
	2823
	C => A
	ND1 / pos. 529 ; AA : P=>T

	Suina
	3883
	A => G
	ND2 / pos. 428; AA: Y=>C

	
	4353
	A => T
	ND2 / pos. 898; AA: T=>S

	
	4573
	T => CRC
	tRNA-Ala / pos. 58

	
	7214
	T => A
	CO2 / pos. 682; AA: *=>M/T

	
	7215
	A => Y
	CO2 / pos. 682; AA: *=>M/T

	
	7770
	G => C
	ATP6 / pos. 332; AA: G=>A

	
	12396
	T => A
	ND5 / pos. 1154; AA: F=>Y

	Suidae                                                  
	1236
	A => G
	rRNA-16S / pos. 368

	
	1386
	T => C
	rRNA-16S / pos. 611

	
	1447
	A => C
	rRNA-16S / pos. 681

	
	2171
	G => A
	rRNA-16S / pos. 1490

	
	2180
	C => T
	rRNA-16S / pos. 1508

	
	3738
	T => A
	ND2 / pos. 283; AA: S=>M

	
	3739
	C => T
	ND2 / pos. 284; AA: S=>M

	
	7215
	C
	CO2 / pos. 682; AA: T

	
	11580
	A => T
	ND5 / pos. 338; AA: Y/H=>F

	
	11615
	C => T
	ND5 / pos. 373

	Sus                           
	3246
	A => T
	ND1 / pos. 952; AA: T=>S

	Tayassuidae
	380
	A => C
	rRNA-12S / pos. 357

	
	602
	T => A
	rRNA-12S / pos. 601

	
	1034
	A => C
	rRNA-16S / pos. 145

	
	2241
	A => T
	tRNA-Leu(UUR) / pos. 22

	
	2617
	T => C
	ND1 / pos. 323 ; AA : M=>T

	
	3344
	G => TRC
	tRNA-Gln / pos. 46

	
	3873
	T => A
	ND2 / pos. 418; AA: S=>T

	
	4311
	G => A
	ND2 / pos. 856; AA: A=>T

	
	4524
	A => G
	tRNA-Trp / pos. 24

	
	6209
	C => T
	CO1 / pos. 1355; AA: T=>I/V

	
	6702
	A => G
	CO2 / pos. 170; AA: D=>S

	
	6881
	A => G
	CO2 / pos. 349; AA: S/T=>A

	
	7215
	T
	CO2 / pos. 682; AA: M

	
	7257
	G => A
	tRNA-Lys / pos. 44

	
	7267
	C => T
	tRNA-Lys / pos. 60

	
	7359
	T => C
	ATP8 / pos. 83; AA: I=>T

	
	7365
	A => G
	ATP8 / pos. 89; AA: K/N=>S

	
	8015
	T => C
	ATP6 / pos. 577; AA: F=>L

	
	8031
	T => C
	ATP6 / pos. 593; AA: L=>S

	
	9206
	C => T
	ND3 / pos. 233; AA: A=>V

	
	9232
	A => T
	ND3 / pos. 259; AA: M=>S

	
	9724
	T => G
	ND4 / pos. 50; AA: L/M=>W

	
	9754
	C => T
	ND4 / pos. 80; AA: T=>V

	
	9993
	A => G
	ND4 / pos. 319; AA: I=>V

	
	10174
	T => C
	ND4 / pos. 500; AA: I=>T

	
	10833
	T => A
	ND4 / pos. 1159; AA: S=>M

	
	10834
	C => T
	ND4 / pos. 1160; AA: S=>M

	
	11032
	T => C
	ND4 / pos. 1358; AA: I/M=>T

	
	12629
	T => G
	ND5 / pos. 1387; AA: F=>A/V

	Suborder 
	67
	G => A
	rRNA-12S / pos. 11

	Tylopoda 
	635
	- => C
	rRNA-12S / pos. 634

	(Camelidae)
	3730
	C => A
	ND2 / pos. 275; AA: P=>Q

	
	3735
	G => T
	ND2 / pos. 280; AA: A=>S

	
	4009
	C => G
	ND2 / pos. 554; AA: A=>G

	
	4134
	A => C
	ND2 / pos. 679; AA: T=>L

	
	4194
	A => G
	ND2 / pos. 738; AA: I/L=>T

	
	4429
	T => C
	ND2 / pos. 974; AA: L=>S

	
	6034
	G => A
	CO1 / pos. 1180; AA: V=>I/M

	
	6067
	C => A
	CO1 / pos. 1213; AA: L=>I

	
	6220
	A => G
	CO1 / pos. 1366; AA: M=>V

	
	6268
	A => G
	CO1 / pos. 1414; AA: I=>V

	
	6536
	G => C
	CO2 / pos. 4; AA: A=>P

	
	6995
	T => A
	CO2 / pos. 463; AA: S=>T

	
	8970
	A => G
	tRNA-Gly / pos. 66

	
	9696
	A => T
	ND4 / pos. 22; AA: T=>S

	
	10114
	T => C
	ND4 / pos. 440: AA: L=>S

	
	11097
	G => A
	tRNA-His / pos. 45

	
	13450
	G => TRC
	ND6 / pos. 125; AA: G=>M

	
	13451
	G => ARC
	ND6 / pos. 124; AA: G=>M

	
	14678
	A => C
	Cytb / pos. 1034; AA: H=>P

	Camelus 
	261
	T => C
	rRNA-12S / pos. 228

	
	300
	A => G
	rRNA-12S / pos. 267

	
	371
	G => T
	rRNA-12S / pos. 348

	
	920
	C => T 
	tRNA-Val / pos. 36

	
	2607
	A => T
	ND1 / pos. 313; AA: M=>L

	
	4865
	A => C
	CO1 / pos. 11; AA: N=>T

	
	4946
	C => T
	CO1 / pos. 92; AA: T=>M

	
	6876
	A => C
	CO2 / pos. 344; AA: D=>T

	
	8954
	- => A
	tRNA-Gly / pos. 50

	
	9055
	A => T
	ND3 / pos. 82; AA: N=>Y

	
	9076
	A => G
	ND3 / pos. 103; AA: S=>G

	
	9235
	C => T
	ND3 / pos. 262

	
	9555
	A => G
	ND4L / pos. 172; AA: M=>V

	
	10062
	C => T
	ND4 / pos. 388

	
	10524
	T => G
	ND4 / pos. 850; AA: S=>A

	
	11370
	C => G
	ND5 / pos. 128; AA: A=>S

	Lama  + Vicugna                                                         
	461
	C => T
	rRNA-12S / pos. 455

	
	571
	A => C
	rRNA-12S / pos. 570

	
	1910
	A => G
	rRNA-16S / pos. 1213

	
	6031
	T => C
	CO1 / pos. 1177; AA: F=>L

	
	7076
	A => G
	CO2 / pos. 544; AA: T=>V

	
	8689
	G => A
	CO3 / pos. 571; AA: G=>S

	
	11412
	C => T
	ND5 / pos. 170; AA: S=>L

	
	12938
	A => C
	ND5 / pos. 1696; AA: I/T=>L

	
	13294
	T => CRC
	ND6 / pos. 281; AA: I/V=>T

	
	14824
	A => C
	tRNA-Thr / pos. 41


Abbreviations: AA: Amino-acid change; pos.: position; RC: Reverse Complement; *: Stop codon

