Connectivity patterns of the gorgonian Eunicella cavolini in the NW Mediterranean
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Supplementary material

Table S1: Results of the tests of occurrence of repeated multilocus genotypes (MLGs) through sexual reproduction with GENCLONE 2.0. For each pair of genotypes the probability calculated with FIS is indicated. Seven tests were significant over 506 tested individuals (only individuals without missing data were analysed). All values were significant after controlling for false discovery rate
	Sampling sites
	Individual
	Psex (FIS)

	CSS
	CSS11   CSS23
	0.001

	CSS
	CSS17   CSS29
	0.002

	CSS
	CSS24   CSS25
	0.001

	CSS
	CSS9   CSS16
	0.006

	PTD and SGD
	PTD28   SGD16
	0.026

	REE
	REE2   REE6
	0.001

	MJS and CAV
	MJS2   CAV20
	0.026


Table S2: Multilocus and monolocus values of FIS estimator (f) computed for each samples. Values in bold are considered significant at a 0.05 level after FDR correction. ND: no data available
	Multilocus f values
	Monolocus f values

	
	All loci
	Without S14
	EVER007
	EVER009
	C21
	C30
	C40
	S14

	PAR
	0.04
	-0.12
	-0.17
	-0.23
	0.10
	-0.03
	-0.27
	0.59

	PFS
	0.16
	0.05
	-0.02
	-0.03
	0.25
	-0.08
	-0.01
	0.52

	PFD
	0.06
	-0.01
	ND
	-0.17
	-0.04
	-0.08
	0.27
	0.30

	CSS
	0.15
	0.08
	-0.12
	0.31
	0.11
	-0.12
	-0.07
	0.37

	CSD
	0.14
	0.10
	-0.03
	0.03
	0.21
	-0.20
	0.35
	0.26

	SGS
	0.17
	0.02
	-0.05
	-0.03
	0.09
	0.09
	-0.02
	0.52

	SGD
	0.13
	-0.02
	-0.09
	0.02
	-0.04
	0.00
	0.03
	0.50

	PTS
	0.16
	0.04
	-0.01
	-0.01
	0.25
	-0.02
	-0.10
	0.47

	PTD
	0.05
	0.01
	-0.12
	0.02
	0.01
	ND
	0.07
	0.21

	SAR
	0.13
	0.05
	-0.06
	0.14
	-0.04
	-0.04
	0.19
	0.32

	3PP
	0.27
	0.11
	-0.04
	0.12
	0.04
	-0.06
	0.24
	0.78

	RIS
	0.09
	0.00
	-0.05
	-0.01
	-0.10
	-0.07
	0.14
	0.32

	RID
	-0.03
	-0.06
	-0.02
	-0.04
	0.03
	-0.09
	-0.18
	0.06

	POU
	0.22
	0.08
	-0.06
	-0.03
	-0.01
	0.00
	0.34
	0.57

	VES
	0.05
	0.00
	-0.01
	0.09
	-0.05
	0.27
	-0.20
	0.19

	VED
	0.13
	0.10
	0.18
	0.17
	0.03
	0.45
	-0.15
	0.20

	SOM
	0.07
	-0.02
	-0.06
	0.17
	0.09
	-0.18
	-0.34
	0.36

	SAM
	0.08
	0.06
	-0.03
	0.03
	-0.07
	0.28
	0.17
	0.16

	CAV
	0.08
	-0.02
	-0.11
	-0.02
	0.24
	-0.08
	-0.24
	0.36

	MJS
	-0.02
	-0.08
	-0.03
	-0.05
	-0.22
	-0.02
	0.02
	0.16

	MEJ
	0.06
	0.02
	-0.03
	-0.06
	0.05
	-0.02
	0.09
	0.16

	REE
	0.06
	0.03
	0.00
	-0.32
	0.26
	-0.23
	0.36
	0.17


Table S3: Pairwise Fst values are shown above the diagonal. Pairwise Fst values with non significant differentiation are indicated in bold (after FDR correction for multiple tests at 0.05). Pairwise geographic distances in km are shown below the diagonal. See Table 1 for population labels
	
	PAR
	PFS
	PFD
	CSS
	CSD
	SGS
	SGD
	PTS
	PTD
	SAR
	3PP
	RIS
	RID
	POU
	VES
	VED
	SOM
	SAM
	CAV
	MJS
	MEJ
	REE

	PAR
	
	0.097
	0.076
	0.092
	0.102
	0.109
	0.076
	0.064
	0.079
	0.128
	0.088
	0.090
	0.109
	0.084
	0.084
	0.066
	0.091
	0.166
	0.107
	0.096
	0.099
	0.101

	PFS
	1.464
	
	0.009
	0.045
	0.041
	0.041
	0.061
	0.070
	0.089
	0.106
	0.118
	0.107
	0.110
	0.131
	0.071
	0.078
	0.084
	0.128
	0.097
	0.106
	0.102
	0.059

	PFD
	1.464
	0.020
	
	0.065
	0.056
	0.081
	0.084
	0.044
	0.072
	0.131
	0.081
	0.087
	0.104
	0.094
	0.064
	0.071
	0.093
	0.136
	0.115
	0.101
	0.096
	0.055

	CSS
	2.917
	1.453
	1.453
	
	0.009
	0.047
	0.025
	0.093
	0.101
	0.092
	0.112
	0.107
	0.119
	0.111
	0.079
	0.078
	0.110
	0.155
	0.112
	0.097
	0.111
	0.077

	CSD
	2.917
	1.453
	1.453
	0.020
	
	0.029
	0.020
	0.072
	0.096
	0.096
	0.107
	0.103
	0.116
	0.115
	0.073
	0.087
	0.106
	0.153
	0.107
	0.088
	0.094
	0.089

	SGS
	4.982
	3.518
	3.518
	2.065
	2.065
	
	0.014
	0.059
	0.070
	0.039
	0.116
	0.077
	0.079
	0.098
	0.047
	0.069
	0.043
	0.091
	0.043
	0.056
	0.047
	0.054

	SGD
	4.982
	3.518
	3.518
	2.065
	2.065
	0.020
	
	0.058
	0.061
	0.050
	0.087
	0.074
	0.084
	0.076
	0.048
	0.072
	0.064
	0.119
	0.061
	0.053
	0.059
	0.077

	PTS
	5.972
	4.508
	4.508
	3.055
	3.055
	0.990
	0.990
	
	0.037
	0.123
	0.084
	0.059
	0.079
	0.073
	0.069
	0.087
	0.085
	0.111
	0.088
	0.076
	0.062
	0.054

	PTD
	5.972
	4.508
	4.508
	3.055
	3.055
	0.990
	0.990
	0.020
	
	0.112
	0.121
	0.089
	0.115
	0.089
	0.090
	0.099
	0.1009
	0.143
	0.084
	0.081
	0.086
	0.103

	SAR
	279.580
	278.117
	278.117
	276.664
	276.664
	274.599
	274.599
	273.608
	273.608
	
	0.105
	0.065
	0.053
	0.074
	0.035
	0.041
	0.037
	0.064
	0.018
	0.033
	0.027
	0.062

	3PP
	341.044
	339.580
	339.580
	338.127
	338.127
	336.062
	336.062
	335.072
	335.072
	61.463
	
	0.040
	0.054
	0.003
	0.033
	0.039
	0.060
	0.099
	0.069
	0.054
	0.050
	0.065

	RIS
	358.012
	356.549
	356.549
	355.096
	355.096
	353.030
	353.030
	352.040
	352.040
	78.432
	16.968
	
	0.005
	0.008
	0.011
	0.029
	0.028
	0.045
	0.034
	0.025
	0.020
	0.024

	RID
	358.012
	356.549
	356.549
	355.096
	355.096
	353.030
	353.030
	352.040
	352.040
	78.432
	16.968
	0.020
	
	0.015
	0.024
	0.041
	0.028
	0.017
	0.035
	0.038
	0.023
	0.032

	POU
	358.594
	357.131
	357.131
	355.678
	355.678
	353.612
	353.612
	352.622
	352.622
	79.014
	17.550
	2.947
	2.947
	
	0.020
	0.031
	0.034
	0.057
	0.038
	0.025
	0.025
	0.039

	VES
	369.696
	368.232
	368.232
	366.779
	366.779
	364.714
	364.714
	363.724
	363.724
	90.115
	28.652
	11.770
	11.770
	11.133
	
	0.011
	0.003
	0.055
	0.027
	0.009
	0.015
	0.032

	VED
	369.696
	368.232
	368.232
	366.779
	366.779
	364.714
	364.714
	363.724
	363.724
	90.115
	28.652
	11.770
	11.770
	11.133
	0.020
	
	0.021
	0.068
	0.030
	0.032
	0.033
	0.025

	SOM
	369.591
	368.128
	368.128
	366.675
	366.675
	364.609
	364.609
	363.619
	363.619
	90.011
	28.547
	11.215
	11.215
	9.900
	3.913
	3.913
	
	0.053
	0.014
	0.024
	0.015
	0.043

	SAM
	368.420
	366.957
	366.957
	365.503
	365.503
	363.438
	363.438
	362.448
	362.448
	88.840
	27.376
	10.106
	10.106
	8.575
	8.040
	8.040
	5.264
	
	0.058
	0.071
	0.038
	0.027

	CAV
	371.634
	370.170
	370.170
	368.717
	368.717
	366.652
	366.652
	365.662
	365.662
	92.054
	30.590
	13.418
	13.418
	11.853
	6.626
	6.626
	2.984
	5.815
	
	0.014
	0.006
	0.037

	MJS
	381.174
	379.710
	379.710
	378.257
	378.257
	376.192
	376.192
	375.202
	375.202
	101.594
	40.130
	22.964
	22.964
	21.031
	13.678
	13.678
	11.516
	15.111
	9.246
	
	0.002
	0.046

	MEJ
	381.174
	379.710
	379.710
	378.257
	378.257
	376.192
	376.192
	375.202
	375.202
	101.594
	40.130
	22.964
	22.964
	21.031
	13.678
	13.678
	11.516
	15.111
	9.246
	0.020
	
	0.027

	REE
	371.548
	370.084
	370.084
	368.631
	368.631
	366.566
	366.566
	365.576
	365.576
	91.967
	30.504
	13.536
	13.536
	11.353
	9.452
	9.452
	5.625
	3.499
	4.363
	13.019
	13.019
	


Table S4: Results of mean (over loci) pairwise estimator of actual differentiation Dest (Jost, 2008) above the diagonal. Below the diagonal FST estimates with the FreeNA method. See Table 1 for population labels
	
	PAR
	PFS
	PFD
	CSS
	CSD
	SGS
	SGD
	PTS
	PTD
	SAR
	3PP
	RIS
	RID
	POU
	VES
	VED
	SOM
	SAM
	CAV
	MJS
	MEJ
	REE

	PAR
	
	0.15
	0.17
	0.19
	0.24
	0.18
	0.17
	0.17
	0.20
	0.25
	0.19
	0.21
	0.22
	0.26
	0.20
	0.20
	0.19
	0.33
	0.24
	0.22
	0.23
	0.25

	PFS
	0.09
	
	0.05
	0.12
	0.13
	0.08
	0.11
	0.15
	0.19
	0.18
	0.21
	0.26
	0.22
	0.27
	0.17
	0.19
	0.21
	0.26
	0.23
	0.23
	0.23
	0.17

	PFD
	0.07
	0.01
	
	0.15
	0.12
	0.17
	0.16
	0.09
	0.13
	0.23
	0.15
	0.21
	0.23
	0.32
	0.14
	0.15
	0.22
	0.28
	0.26
	0.23
	0.21
	0.17

	CSS
	0.08
	0.04
	0.06
	
	0.03
	0.08
	0.03
	0.14
	0.21
	0.21
	0.23
	0.26
	0.28
	0.33
	0.20
	0.20
	0.26
	0.32
	0.27
	0.24
	0.26
	0.19

	CSD
	0.09
	0.04
	0.05
	0.01
	
	0.09
	0.05
	0.13
	0.22
	0.21
	0.23
	0.26
	0.28
	0.38
	0.18
	0.20
	0.26
	0.32
	0.28
	0.22
	0.24
	0.24

	SGS
	0.09
	0.05
	0.08
	0.04
	0.03
	
	0.02
	0.11
	0.13
	0.10
	0.22
	0.19
	0.16
	0.25
	0.12
	0.14
	0.13
	0.17
	0.10
	0.14
	0.12
	0.11

	SGD
	0.06
	0.05
	0.06
	0.01
	0.01
	0.02
	
	0.10
	0.15
	0.13
	0.18
	0.18
	0.18
	0.25
	0.11
	0.15
	0.16
	0.23
	0.16
	0.16
	0.17
	0.16

	PTS
	0.06
	0.05
	0.03
	0.08
	0.06
	0.06
	0.04
	
	0.10
	0.23
	0.22
	0.18
	0.20
	0.32
	0.18
	0.20
	0.22
	0.24
	0.22
	0.21
	0.20
	0.13

	PTD
	0.07
	0.09
	0.06
	0.09
	0.09
	0.06
	0.06
	0.04
	
	0.21
	0.28
	0.22
	0.25
	0.35
	0.22
	0.21
	0.23
	0.26
	0.17
	0.21
	0.19
	0.20

	SAR
	0.11
	0.09
	0.11
	0.08
	0.08
	0.04
	0.05
	0.11
	0.09
	
	0.20
	0.11
	0.07
	0.28
	0.06
	0.07
	0.07
	0.09
	0.04
	0.07
	0.09
	0.10

	3PP
	0.08
	0.11
	0.08
	0.10
	0.10
	0.10
	0.06
	0.08
	0.10
	0.09
	
	0.14
	0.14
	0.14
	0.07
	0.09
	0.14
	0.20
	0.19
	0.15
	0.16
	0.17

	RIS
	0.08
	0.10
	0.08
	0.10
	0.10
	0.07
	0.07
	0.06
	0.07
	0.05
	0.04
	
	0.01
	0.25
	0.03
	0.05
	0.07
	0.10
	0.08
	0.07
	0.09
	0.08

	RID
	0.11
	0.11
	0.10
	0.11
	0.11
	0.08
	0.07
	0.07
	0.10
	0.05
	0.06
	0.01
	
	0.22
	0.04
	0.07
	0.05
	0.04
	0.07
	0.08
	0.10
	0.07

	POU
	0.11
	0.10
	0.09
	0.10
	0.11
	0.10
	0.06
	0.08
	0.11
	0.08
	0.03
	0.05
	0.05
	
	0.20
	0.25
	0.25
	0.29
	0.27
	0.25
	0.28
	0.28

	VES
	0.08
	0.06
	0.05
	0.06
	0.06
	0.05
	0.04
	0.06
	0.08
	0.04
	0.04
	0.02
	0.03
	0.05
	
	0.00
	0.02
	0.10
	0.07
	0.04
	0.06
	0.10

	VED
	0.06
	0.07
	0.07
	0.07
	0.08
	0.05
	0.06
	0.08
	0.07
	0.03
	0.04
	0.02
	0.05
	0.06
	0.02
	
	0.05
	0.12
	0.06
	0.07
	0.05
	0.08

	SOM
	0.09
	0.09
	0.09
	0.10
	0.10
	0.05
	0.06
	0.08
	0.09
	0.04
	0.06
	0.03
	0.03
	0.08
	0.01
	0.03
	
	0.08
	0.06
	0.07
	0.09
	0.11

	SAM
	0.17
	0.13
	0.13
	0.15
	0.15
	0.10
	0.11
	0.10
	0.13
	0.06
	0.11
	0.05
	0.02
	0.10
	0.06
	0.08
	0.06
	
	0.09
	0.12
	0.11
	0.03

	CAV
	0.09
	0.10
	0.11
	0.10
	0.10
	0.03
	0.05
	0.08
	0.06
	0.03
	0.06
	0.03
	0.04
	0.08
	0.03
	0.03
	0.02
	0.06
	
	0.04
	0.03
	0.08

	MJS
	0.09
	0.09
	0.09
	0.09
	0.08
	0.06
	0.05
	0.07
	0.08
	0.03
	0.06
	0.03
	0.03
	0.06
	0.01
	0.03
	0.02
	0.07
	0.02
	
	0.04
	0.12

	MEJ
	0.08
	0.11
	0.10
	0.10
	0.10
	0.04
	0.06
	0.07
	0.06
	0.04
	0.05
	0.02
	0.04
	0.08
	0.04
	0.03
	0.03
	0.06
	0.01
	0.03
	
	0.11

	REE
	0.10
	0.07
	0.07
	0.08
	0.10
	0.05
	0.08
	0.06
	0.08
	0.04
	0.07
	0.02
	0.04
	0.09
	0.05
	0.02
	0.06
	0.03
	0.03
	0.06
	0.03
	


Table S5: Results of five independent runs of a nonequilibrium, Bayesian assessment of migration proportions by population. Values between brackets indicate the standard error over the five runs. Bolded terms along the diagonal represent proportion of nonmigrants within a population; values in rows represent migrant genes donated to other populations; values in columns represent migrant genes received from other sites. A) Portofino populations, B) Marseille populations
A)
	
	PAR
	PFS
	PFD
	CSS
	CSD
	SGS
	SGD
	PTS
	PTD

	PAR
	0.98 (0.947, 0.999)
	0.02(0, 0.08)
	0.02 (0, 0.084)
	0.01 (0, 0.056)
	0.007 (0, 0.038)
	0.01 (0, 0.045)
	0.01 (0, 0.073)
	0.002 (0, 0.021)
	0.01 (0, 0.045)

	PFS
	0.002 (0, 0.017)
	0.69 (0.667, 0.745)
	0.02 (0, 0.059)
	0.007 (0, 0.037)
	0.005 (0, 0.040)
	0.01 (0, 0.038)
	0.003 (0, 0.023)
	0.001 (0, 0.011)
	0.006 (0, 0.022)

	PFD
	0.002 (0, 0.015)
	0.02 (0, 0.07)
	0.7 (0.668, 0.753)
	0.008 (0, 0.029)
	0.004 (0, 0.026)
	0.009 (0, 0.035)
	0.004 (0, 0.026)
	0.002 (0, 0.016)
	0.006 (0, 0.028)

	CSS
	0.001(0, 0.011 )
	0.02 (0, 0.066)
	0.02 (0, 0.072)
	0.68 (0.667, 0.719)
	0.007 (0, 0.037)
	0.01 (0, 0.036)
	0.007 (0, 0.037)
	0.002 (0, 0.023)
	0.006 (0, 0.031)

	CSD
	0.002 (0, 0.025)
	0.14 (0.02, 0.252)
	0.09 (0.008, 0.206)
	0.1 (0.009, 0.243)
	0.91 (0.752, 0.994)
	0.04 (0, 0.122)
	0.01 (0, 0.058)
	0.003 (0, 0.032)
	0.01 (0, 0.042)

	SGS
	0.001 (0, 0.012)
	0.012 (0, 0.049)
	0.02 (0, 0.064)
	0.007 (0, 0.027)
	0.009 (0, 0.05)
	0.67 (0.667, 0.716)
	0.004 (0, 0.022)
	0.002 (0, 0.013)
	0.006 (0, 0.026)

	SGD
	0.002 (0, 0.013)
	0.05 (0.001, 0.155)
	0.03 (0.001, 0.126)
	0.16 (0.024, 0.264)
	0.03 (0, 0.136)
	0.19 (0.08, 0.289)
	0.92 (0.772, 0.997)
	0.003 (0, 0.027)
	0.01 (0, 0.053)

	PTS
	0.003 (0, 0.024)
	0.03 (0, 0.091)
	0.08 (0.008, 0.194)
	0.02 (0, 0.047)
	0.01 (0, 0.081)
	0.03 (0, 0.095)
	0.03 (0, 0.109)
	0.97 (0.942, 0.999)
	0.25 (0.184, 0.312)

	PTD
	0.002 (0, 0.015)
	0.02 (0, 0.077)
	0.02 (0, 0.067)
	0.008 (0, 0.036)
	0.005 (0, 0.031)
	0.01 (0, 0.05)
	0.008 (0,  0.042)
	0.002 (0, 0.021)
	0.69 (0.667, 0.737)


B)
	
	SAR
	3PP
	RIS
	RID
	POU
	VES
	VED
	SOM
	SAM
	CAV
	MJS
	MEJ
	REE

	SAR
	0.91(0.812,0.998)
	0.005(0,0.029)
	0.03(0.002,0.093)
	0.02(0,0.072)
	0.02(0,0.08)
	0.03(0,0.111)
	0.007(0,0.064)
	0.005(0,0.03)
	0.003(0,0.019)
	0.06(0.002,0.148)
	0.03(0,0.087)
	0.04(0.002,0.106)
	0.04(0.001,0.108)

	3PP
	0.01(0,0.044)
	0.93(0.851,0.996)
	0.02(0,0.066)
	0.01(0,0.051)
	0.05(0.011, 0.109)
	0.02(0,0.099)
	0.004(0,0.029)
	0.007(0,0.032)
	0.002(0,0.014)
	0.02(0,0.059)
	0.01(0,0.05)
	0.02(0,0.089)
	0.02(0,0.075)

	RIS
	0.005(0,0.042)
	0.004(0,0.031)
	0.78(0.696,0.872)
	0.03(0,0.115)
	0.03(0,0.141)
	0.02(0,0.08)
	0.003(0,0.024)
	0.004(0,0.037)
	0.002(0,0.024)
	0.03(0,0.103)
	0.02(0,0.069)
	0.03(0,0.096)
	0.02(0,0.06)

	RID
	0.005(0,0.03)
	0.003(0,0.022)
	0.01(0,0.057)
	0.69(0.666,0.786)
	0.01(0,0.05)
	0.01(0,0.043)
	0.003(0,0.026)
	0.003(0,0.017)
	0.002(0,0.013)
	0.01(0,0.045)
	0.007(0,0.0278)
	0.01(0,0.059)
	0.02(0,0.071)

	POU
	0.003(0,0.021)
	0.003(0,0.021)
	0.008(0,0.031)
	0.008(0,0.034)
	0.68(0.667,0.725)
	0.007(0,0.026)
	0.002(0,0.026)
	0.002(0,0.022)
	0.002(0,0.02)
	0.009(0,0.037)
	0.007(0,0.028)
	0.008(0,0.028)
	0.02(0,0.056)

	VES
	0.003(0,0.022)
	0.003(0,0.027)
	0.009(0,0.037)
	0.01(0,0.041)
	0.01(0,0.056)
	0.68(0.667,0.709)
	0.006(0,0.046)
	0.004(0,0.031)
	0.002(0,0.018)
	0.009(0,0.034)
	0.01(0,0.043)
	0.01(0,0.035)
	0.02(0,0.07)

	VED
	0.01(0,0.056)
	0.006(0,0.039)
	0.04(0,0.129)
	0.01(0,0.059)
	0.03(0,0.084)
	0.03(0,0.082)
	0.95(0.769,0.998)
	0.005(0,0.037)
	0.002(0,0.018)
	0.02(0,0.073)
	0.02(0,0.084)
	0.03(0,0.108)
	0.03(0,0.067)

	SOM
	0.01(0,0.07)
	0.01(0,0.061)
	0.04(0,0.111)
	0.09(0.021,0.183)
	0.09(0.013,0.205)
	0.15(0.059,0.243)
	0.005(0,0.042)
	0.93(0.836,0.998)
	0.002(0,0.019)
	0.1(0.019,0.21)
	0.14(0.043,0.239)
	0.06(0.004,0.182)
	0.02(0,0.07)

	SAM
	0.01(0,0.079)
	0.003(0,0.025)
	0.03(0,0.106)
	0.07(0.019,0.163)
	0.03(0,0.065)
	0.02(0,0.053)
	0.003(0,0.022)
	0.01(0,0.068)
	0.98(0.913,0.999)
	0.03(0,0.084)
	0.02(0,0.072)
	0.06(0.007,0.127)
	0.06(0.012,0.134)

	CAV
	0.003(0,0.024)
	0.002(0,0.018)
	0.007(0,0.037)
	0.009(0,0.033)
	0.01(0,0.043)
	0.008(0,0.029)
	0.002(0,0.021)
	0.003(0,0.023)
	0.001(0,0.01)
	0.68(0.667,0.716)
	0.009(0,0.036)
	0.01(0,0.049)
	0.02(0,0.078)

	MJS
	0.005(0,0.035)
	0.004(0,0.028)
	0.01(0,0.037)
	0.01(0,0.069)
	0.01(0,0.058)
	0.01(0,0.037)
	0.003(0,0.029)
	0.007(0,0.037)
	0.001(0,0.012)
	0.02(0,0.082)
	0.7(0.667,0.793)
	0.03(0,0.098)
	0.02(0,0.075)

	MEJ
	0.004(0,0.023)
	0.006(0,0.035)
	0.008(0,0.035)
	0.007(0,0.031)
	0.01(0,0.046)
	0.008(0,0.035)
	0.005(0,0.032)
	0.003(0,0.017)
	0.002(0,0.02)
	0.01(0,0.048)
	0.01(0,0.047)
	0.69(0.666,0.737)
	0.02(0,0.08)

	REE
	0.002(0,0.018)
	0.002(0,0.021)
	0.005(0,0.024)
	0.007(0,0.032)
	0.006(0,0.029)
	0.007(0,0.025)
	0.003(0,0.025)
	0.002(0,0.029)
	0.001(0,0.011)
	0.007(0,0.03)
	0.006(0,0.023)
	0.007(0,0.027)
	0.69(0.667,0.762)


Table S6: Results of the assignment tests with GENECLASS2 without the S14 locus (see text for details). The table shows for each population presented in row the probabilities of assignment to the populations displayed in columns; this probability is the average of the probabilities of all individuals for this population, s.d. indicates the corresponding standard deviation across individuals of the population. Values in bold correspond to the average probability of assignment of individuals to the population where they were sampled. Grey areas indicate the assignment inside the same region (Portofino and Marseille)
	
	
	PAR
	PFS
	PFD
	CSS
	CSD
	SGS
	SGD
	PTS
	PTD
	SAR
	3PP
	RIS
	RID
	POU
	VES
	VED
	SOM
	SAM
	CAV
	MJS
	MEJ
	REE

	PAR
	average
	0.49
	0.33
	0.32
	0.37
	0.27
	0.23
	0.38
	0.31
	0.37
	0.12
	0.14
	0.10
	0.10
	0.08
	0.13
	0.18
	0.11
	0.05
	0.13
	0.11
	0.10
	0.24

	
	s.d.
	0.29
	0.25
	0.31
	0.20
	0.16
	0.20
	0.26
	0.30
	0.27
	0.20
	0.32
	0.24
	0.24
	0.20
	0.26
	0.30
	0.28
	0.12
	0.28
	0.19
	0.20
	0.22

	PTS
	average
	0.15
	0.45
	0.39
	0.35
	0.30
	0.29
	0.24
	0.16
	0.16
	0.06
	0.03
	0.02
	0.02
	0.01
	0.06
	0.06
	0.01
	0.01
	0.04
	0.05
	0.02
	0.21

	
	s.d.
	0.28
	0.34
	0.32
	0.35
	0.26
	0.26
	0.35
	0.21
	0.26
	0.09
	0.06
	0.04
	0.03
	0.02
	0.10
	0.10
	0.03
	0.02
	0.05
	0.09
	0.04
	0.26

	PFD
	average
	0.17
	0.45
	0.42
	0.29
	0.25
	0.25
	0.27
	0.19
	0.23
	0.07
	0.08
	0.05
	0.04
	0.03
	0.11
	0.13
	0.05
	0.03
	0.08
	0.06
	0.09
	0.28

	
	s.d.
	0.27
	0.30
	0.30
	0.29
	0.24
	0.26
	0.33
	0.16
	0.30
	0.11
	0.23
	0.15
	0.12
	0.12
	0.19
	0.26
	0.16
	0.05
	0.15
	0.08
	0.20
	0.27

	CSS
	average
	0.15
	0.36
	0.26
	0.47
	0.38
	0.32
	0.37
	0.09
	0.14
	0.15
	0.12
	0.07
	0.06
	0.03
	0.13
	0.19
	0.05
	0.05
	0.08
	0.12
	0.07
	0.21

	
	s.d.
	0.22
	0.29
	0.22
	0.30
	0.26
	0.21
	0.31
	0.14
	0.19
	0.17
	0.20
	0.09
	0.10
	0.06
	0.16
	0.23
	0.09
	0.09
	0.10
	0.13
	0.09
	0.19

	CSD
	average
	0.13
	0.39
	0.25
	0.49
	0.48
	0.43
	0.44
	0.14
	0.18
	0.11
	0.08
	0.04
	0.07
	0.02
	0.09
	0.11
	0.06
	0.04
	0.08
	0.11
	0.07
	0.14

	
	s.d.
	0.17
	0.28
	0.21
	0.34
	0.33
	0.27
	0.37
	0.14
	0.20
	0.14
	0.16
	0.09
	0.13
	0.05
	0.15
	0.19
	0.18
	0.10
	0.16
	0.10
	0.10
	0.16

	SGS
	average
	0.16
	0.37
	0.25
	0.40
	0.40
	0.47
	0.46
	0.24
	0.27
	0.28
	0.18
	0.19
	0.20
	0.08
	0.27
	0.29
	0.26
	0.20
	0.26
	0.26
	0.24
	0.27

	
	s.d.
	0.24
	0.32
	0.23
	0.31
	0.31
	0.32
	0.40
	0.25
	0.29
	0.34
	0.27
	0.29
	0.30
	0.14
	0.36
	0.37
	0.38
	0.28
	0.35
	0.30
	0.28
	0.29

	SGD
	average
	0.20
	0.32
	0.26
	0.40
	0.34
	0.38
	0.45
	0.22
	0.31
	0.14
	0.11
	0.06
	0.06
	0.06
	0.11
	0.15
	0.06
	0.05
	0.12
	0.15
	0.13
	0.19

	
	s.d.
	0.33
	0.29
	0.30
	0.29
	0.26
	0.23
	0.28
	0.26
	0.25
	0.12
	0.18
	0.09
	0.10
	0.08
	0.10
	0.15
	0.10
	0.10
	0.15
	0.13
	0.17
	0.25

	PTS
	average
	0.26
	0.35
	0.33
	0.27
	0.29
	0.36
	0.37
	0.47
	0.44
	0.09
	0.10
	0.09
	0.08
	0.06
	0.11
	0.11
	0.08
	0.07
	0.12
	0.15
	0.16
	0.27

	
	s.d.
	0.33
	0.30
	0.34
	0.19
	0.21
	0.25
	0.29
	0.33
	0.34
	0.17
	0.23
	0.23
	0.20
	0.15
	0.22
	0.22
	0.22
	0.17
	0.22
	0.23
	0.23
	0.26

	PTD
	average
	0.19
	0.31
	0.28
	0.30
	0.26
	0.31
	0.41
	0.36
	0.47
	0.07
	0.04
	0.03
	0.04
	0.02
	0.08
	0.11
	0.03
	0.03
	0.11
	0.14
	0.16
	0.17

	
	s.d.
	0.27
	0.25
	0.25
	0.23
	0.21
	0.24
	0.32
	0.29
	0.31
	0.06
	0.06
	0.04
	0.08
	0.03
	0.08
	0.14
	0.05
	0.04
	0.16
	0.16
	0.21
	0.20

	SAR
	average
	0.09
	0.26
	0.16
	0.26
	0.20
	0.34
	0.33
	0.12
	0.17
	0.47
	0.28
	0.34
	0.36
	0.19
	0.40
	0.49
	0.36
	0.34
	0.41
	0.42
	0.37
	0.34

	
	s.d.
	0.15
	0.24
	0.19
	0.25
	0.18
	0.29
	0.33
	0.13
	0.18
	0.31
	0.28
	0.29
	0.30
	0.20
	0.30
	0.31
	0.33
	0.29
	0.31
	0.28
	0.28
	0.29

	3PP
	average
	0.08
	0.19
	0.18
	0.19
	0.15
	0.20
	0.24
	0.14
	0.14
	0.21
	0.43
	0.25
	0.22
	0.25
	0.28
	0.31
	0.25
	0.14
	0.27
	0.24
	0.19
	0.22

	
	s.d.
	0.19
	0.23
	0.19
	0.24
	0.18
	0.24
	0.30
	0.15
	0.24
	0.23
	0.29
	0.25
	0.25
	0.22
	0.27
	0.28
	0.29
	0.19
	0.27
	0.27
	0.23
	0.19

	RIS
	average
	0.03
	0.10
	0.08
	0.13
	0.10
	0.14
	0.16
	0.12
	0.13
	0.29
	0.32
	0.48
	0.43
	0.24
	0.38
	0.46
	0.33
	0.33
	0.38
	0.36
	0.32
	0.36

	
	s.d.
	0.08
	0.14
	0.12
	0.16
	0.11
	0.17
	0.26
	0.18
	0.22
	0.21
	0.26
	0.32
	0.28
	0.20
	0.26
	0.31
	0.26
	0.22
	0.26
	0.24
	0.22
	0.28

	RID
	average
	0.03
	0.11
	0.08
	0.15
	0.12
	0.19
	0.15
	0.13
	0.08
	0.30
	0.31
	0.46
	0.47
	0.21
	0.31
	0.39
	0.31
	0.39
	0.35
	0.32
	0.31
	0.31

	
	s.d.
	0.12
	0.15
	0.12
	0.19
	0.14
	0.23
	0.25
	0.15
	0.13
	0.20
	0.27
	0.28
	0.30
	0.17
	0.23
	0.28
	0.28
	0.28
	0.25
	0.18
	0.22
	0.26

	POU
	average
	0.09
	0.10
	0.08
	0.11
	0.09
	0.12
	0.15
	0.10
	0.10
	0.17
	0.30
	0.25
	0.22
	0.40
	0.27
	0.25
	0.21
	0.14
	0.20
	0.20
	0.16
	0.15

	
	s.d.
	0.21
	0.17
	0.16
	0.17
	0.12
	0.16
	0.22
	0.15
	0.18
	0.22
	0.31
	0.33
	0.30
	0.31
	0.29
	0.34
	0.29
	0.22
	0.29
	0.29
	0.24
	0.24

	VES
	average
	0.08
	0.26
	0.23
	0.24
	0.19
	0.27
	0.33
	0.19
	0.26
	0.36
	0.41
	0.42
	0.36
	0.29
	0.47
	0.50
	0.39
	0.30
	0.39
	0.41
	0.34
	0.30

	
	s.d.
	0.16
	0.25
	0.24
	0.24
	0.19
	0.25
	0.34
	0.22
	0.32
	0.29
	0.31
	0.35
	0.31
	0.26
	0.30
	0.32
	0.33
	0.26
	0.30
	0.32
	0.29
	0.28

	VED
	average
	0.07
	0.13
	0.10
	0.17
	0.12
	0.20
	0.21
	0.12
	0.15
	0.28
	0.26
	0.25
	0.25
	0.16
	0.27
	0.44
	0.27
	0.20
	0.34
	0.25
	0.28
	0.27

	
	s.d.
	0.13
	0.14
	0.13
	0.16
	0.12
	0.23
	0.26
	0.16
	0.18
	0.24
	0.32
	0.28
	0.30
	0.18
	0.21
	0.30
	0.30
	0.27
	0.30
	0.24
	0.29
	0.26

	SOM
	average
	0.08
	0.26
	0.23
	0.23
	0.19
	0.29
	0.29
	0.19
	0.20
	0.39
	0.43
	0.45
	0.41
	0.23
	0.46
	0.53
	0.44
	0.36
	0.48
	0.43
	0.39
	0.35

	
	s.d.
	0.18
	0.22
	0.22
	0.21
	0.15
	0.19
	0.31
	0.18
	0.26
	0.22
	0.27
	0.30
	0.30
	0.21
	0.25
	0.27
	0.27
	0.24
	0.25
	0.24
	0.21
	0.18

	SAM
	average
	0.05
	0.13
	0.13
	0.12
	0.10
	0.21
	0.16
	0.15
	0.10
	0.30
	0.25
	0.37
	0.38
	0.16
	0.31
	0.36
	0.29
	0.46
	0.34
	0.29
	0.37
	0.39

	
	s.d.
	0.18
	0.21
	0.21
	0.20
	0.15
	0.21
	0.26
	0.15
	0.15
	0.23
	0.29
	0.30
	0.33
	0.17
	0.26
	0.26
	0.28
	0.29
	0.25
	0.21
	0.24
	0.27

	CAV
	average
	0.05
	0.14
	0.10
	0.12
	0.10
	0.23
	0.16
	0.11
	0.14
	0.28
	0.25
	0.26
	0.24
	0.15
	0.26
	0.41
	0.24
	0.18
	0.41
	0.24
	0.36
	0.25

	
	s.d.
	0.12
	0.16
	0.11
	0.13
	0.11
	0.19
	0.21
	0.13
	0.18
	0.22
	0.30
	0.27
	0.26
	0.20
	0.21
	0.28
	0.27
	0.20
	0.28
	0.23
	0.25
	0.21

	MJS
	average
	0.06
	0.24
	0.17
	0.25
	0.22
	0.29
	0.33
	0.20
	0.31
	0.41
	0.37
	0.43
	0.39
	0.23
	0.48
	0.50
	0.45
	0.35
	0.45
	0.50
	0.43
	0.27

	
	s.d.
	0.13
	0.22
	0.18
	0.26
	0.20
	0.23
	0.37
	0.19
	0.30
	0.26
	0.28
	0.33
	0.33
	0.20
	0.32
	0.30
	0.32
	0.26
	0.29
	0.31
	0.25
	0.23

	MEJ
	average
	0.04
	0.10
	0.10
	0.13
	0.11
	0.27
	0.20
	0.16
	0.23
	0.24
	0.19
	0.20
	0.20
	0.12
	0.24
	0.37
	0.23
	0.24
	0.38
	0.26
	0.41
	0.26

	
	s.d.
	0.11
	0.15
	0.14
	0.17
	0.15
	0.23
	0.27
	0.19
	0.25
	0.24
	0.28
	0.31
	0.33
	0.18
	0.24
	0.30
	0.30
	0.29
	0.30
	0.28
	0.30
	0.26

	REE
	average
	0.01
	0.11
	0.13
	0.07
	0.06
	0.15
	0.06
	0.12
	0.05
	0.18
	0.11
	0.25
	0.20
	0.07
	0.23
	0.27
	0.22
	0.29
	0.28
	0.18
	0.25
	0.41

	
	s.d.
	0.01
	0.12
	0.21
	0.05
	0.06
	0.14
	0.08
	0.18
	0.05
	0.21
	0.11
	0.32
	0.28
	0.10
	0.28
	0.32
	0.33
	0.33
	0.35
	0.22
	0.30
	0.30


Table S7: Results of the assignment tests with GENECLASS2 without the S14 locus (see text for details) for the colonies of artificial reefs compared to other populations from Marseille indicated on the columns
	Colony
	SAR
	3PP
	RID
	POU
	VED
	SOM
	SAM
	CAV
	MEJ

	14A
	0.05
	0.16
	0.23
	0.06
	0.17
	0.06
	0.12
	0.12
	0.06

	14B
	0.14
	0.02
	0.08
	0.02
	0.22
	0.22
	0.71
	0.37
	0.51

	14C
	0.67
	0.32
	0.93
	0.34
	0.90
	0.88
	0.85
	0.94
	0.86

	15J
	0.07
	0.08
	0.01
	0.02
	0.03
	0.02
	0.03
	0.05
	0.04

	15K
	0.19
	0.11
	0.20
	0.03
	0.38
	0.11
	0.17
	0.17
	0.16

	15L
	0.40
	0.15
	0.58
	0.08
	0.75
	0.73
	0.57
	0.76
	0.45

	15M
	0.06
	0.09
	0.07
	0.09
	0.03
	0.02
	0.03
	0.02
	0.08

	15O
	0.01
	0.00
	0.00
	0.00
	0.00
	0.00
	0.00
	0.00
	0.00

	15P
	0.06
	0.04
	0.06
	0.03
	0.03
	0.01
	0.17
	0.09
	0.06


